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PARA EL INICIO DE LA TRADUCCION:

% Las subunidades ribosomales deben estar separadas

% La subunidad pequefa debe reconocer al mRNA

< El tRNA aminoacilado INICIADOR debe colocarse en la
posicion P de la subunidad ribosomal pequefia

* Debe ocurrir el reconocimiento coddn-anticoddn de inicio

 Se hidroliza GTP

“+» El proceso es asistido por factores de inicio de traduccién
IF (procariontes) 6 elF (eucariontes)
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Caracteristicas propias del Inicio de Traduccién en Procariontes
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IF1 Previene la unién de tRNAs en el sitio A de la subunidad
30S
IF2 GTPasa que interacciona con 3 componentes claves
durante iniciacion: la subunidad 30S, IF1, y fMet-tRNA,Met)
IF3 Se une a 30S y evita re-asociacion con 50S. Participa en el
reconocimiento codon-anticodon

El tRNA iniciador

lleva metionina
formilada y se
coloca en el sitio P

La Metionina se
Met formyl-Met

formila (s6lo inicio)
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Nature Reviews | Microbiology

H
| Formyl group
pt
NH O
[l

CHj—S— CH;— CH,—G—C—0-

H



Inicio de la Traduccidn EUCARIONTE | Lametionina NO

esta formilada

En eucariontes la subunidad 40S se une al 5’

Cap y recorre la 5'UTR hasta el AUG en é@
contexto apropiado
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Se gasta energia (ATP) Ssanning —

( para romper estructura ATP 50-300 nt

Z2G ek an ST elF4E: reconoce el 5' CAP

+ FACTORES elF4G: une a elF4E

+ met-tRNA @ < elF4A (helicasa)

+ GTP elF3 (unido a 40S)

PABP (unido a poli A)

iLos factores elF4 NO existen en bacteria!

El mMRNA se CIRCULARIZA por todas las
interacciones y proteinas involucradas.

Los complejos de pre-inicio tienen un
coeficiente de sedimentacion mayor (43S
y 48S




El complejo ensamblado
recorre la 5’'UTR hasta
encontrar el primer AUG en
contexto Kozak
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| a circularizacién:

s g (AT < Protege de la

) degradacién al mRNA

<> Aumenta la eficiencia
de inicio de la
traduccidén

) < Reciclaje de
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by, ribosomales
= LG - .
e Poliribosomas
Traduccidén eficiente: 5 > 3

Multiples ribosomas

traducen a un mismo
mRNA

Los virus pueden
interferir con la
traduccion celular
para robarse la

maquinaria y traducir
sus mMRNAs




LGTPO elF2B: intercambia
GTP% f/ : GDP por GTP en elF2
+ Met-tRNA Met O-GDP ‘ l

v ' ” Cuando se completa
TB(QO?W@ &P el inicio, sale elF2-

complex GDP
K > El factor elF2B debe
m'G £ intercambiar GDP por
GTP
1. Tiene

caracteristicas
particulares (entra
por el sitio P)

2. La metionina NO
esta formilada

3. Es unido por elF2
y GTP (complejo
ternario

Inhibited
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Separacion de subunidades
ribosomales
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