Elongaciéon de la Traduccién
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E. coli is carried out by
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1. Entrada del tRNA-aa al sitio A
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Proceso asistido por EF-Tu-GTP

El factor EF-Ts regenera a EF-Tu-GTP
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Se produce el ataque nucleofilico del
amino del aminoacido del sitio A al
carbonilo del aminoéacido del sitio P

Proceso asistido por RIBOZIMA
(rRNA 23S ¢ 285)

Es el evento mas réapido en elongacién

3. Translocacién:

Proceso asistido por

EF-G-GTP ‘



Terminacidn de la Traduccidn
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Clase II RF; Proteinas de unidén a GTP. No reconocen

ningin coddén de manera especifica.
Ayudan aliberar alos anteriores factores
del ribosoma

Tabla 4

Mimicas moleculares dentro del ribosoma
EF-Tu—aatRNA EF-G

Centro peptidil transferasa

Las moléculas de H,O en
e €l ribosoma son excluidas
~ del enlace peptidico en

' formacién, pero recultadas
por los RF para liberar a la
proteina
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(a) An mRNA molecule is generally translated simultaneously
by several ribosomes in clusters called polyribosomes.

(5’ end)

0.1 pm

(b) This micrograph shows a large polyribosome in a prokaryotic cell (TEM).

Multiples ribosomas que se encuentran
traduciendo el mismo mRNA

El gasto energético del proceso de traduccién

Se hidrolizan 2 GTPs por cada aminoéacido incorporado
en elongacion

**k*

Cargado de tRNA con aminoéacido: 1 ATP /aa

Iniciaciédn 1 GTP (Met)
Elongacidn 2 GTPs /aa
Terminacion 1 GTP
Problema:

Un mRNA tiene 2400 nt, de los cuales 870 corresponden al
ORF principal.

. De cudntos aminoacidos es la proteina?

. Cudntos ATPs se requieren para sintetizar una molécula de
proteina?

. Cuantos GTPs?




Direccionamiento de las proteinas a su localizacién apropiada
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Las Secuencias senal determinan el destino de la proteinas.

La translocacion puede ser:
- Co-traduccional
- Post-traduccional

Signal peptide
cleavage site
n region h region C region ‘
peptide SRRXFLK (+)AXA
Sufl MSLSRROFIQASGIALCAGAV-~~—~ PLKASA
TorA MNNNDLFQASRRRFLAQLGGLTVAGMLG==~~~ PSLLTPRRATA

HyaA  MNNEETFYQAMRRQGVTRRSFLKYCSLAATSLGLGAGMAPKIAWA

Sec signal peptide - AXA

OmpA MKKTAIAIAVALAGFATVAQA
MalE MKIKTGARILALSALTTMMFSASALA
DacD MKRRLIIAASLFVFNL--SSGFA
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CO-traduccional

o La secuencia senal (amino-terminal) emerge del ribosoma

o Un complejo reconoce la secuencia sefal

o El complejo se ancla un receptor en la membrana y la proteina
que emerge del ribosoma pasa por la membrana

o El ribosoma queda anclado a membrana




Modificaciones Co- y Post- traduccionales de las proteinas

Eliminacién de residuos N-terminales (f-Met en bacteria; Met en
eucariontes)

Modificacién de aminoéacidos
Acetilacion

Fosforilacion

Metilacién

Carboxilacion

Glicosilacion

Nucleotidilacién

Lipidacién

Ubiquitinacién

Protedlisis (pro-insulina a insulina; actividad)
Adicién de grupos prostéticos (grupo hemo, hemoglobina)
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Plegamiento de proteinas asistido por chaperonas

La secuencia de aminoacidos determina la estructura secundaria y terciaria, pero emerge del ribosoma de
manera paulatina. Las chaperonas protegen residuos hidrofébicos, previenen agregacion y promueven la
formacion de puentes disulfuro una vez completada la traduccion
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Chaperonas Heat Schock Proteins (HSPs)



Control de calidad de proteinas y degradacién
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Una vez que el polimero de Ub es
reconocido por el proteasoma, entrega

chaperf)ne a este solo la proteina blanco, mientras
catalysis que las Ub se reciclan.
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Antibidéticos en Traduccidén



